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戊型肝炎病毒基因分型及动物感染率的研究进展
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戊型肝炎(戊肝)病毒(HEV)主要经粪一口途径传播，多

发生在卫生条件较差的发展中国家，常因水源被污染而造成

大规模的流行；发达国家主要是散发病例，多由食入污染的

食物引起一】。近年来也有经输血传播戊肝的报道【2，“。1983

年前苏联病毒学家Balayan用免疫电镜技术首先在粪便标

本中观察到HEV颗粒，并成功地将分离到的病毒传染给食

蟹猴【41。1989年Reyes等【5。应用分子克隆技术获得该病毒的

基因克隆，并将该病毒命名为戊肝病毒。因HEV的形态和

生物学特性类似嵌杯病毒，因而曾被归为嵌杯病毒科

(Caliciviridae)，2005年被正式归为戊肝病毒科(Hepevifidae

family)的肝炎病毒属(Hepevirus)抽】。HEV感染的特点是主

要侵犯青壮年，儿童和老年人群多为亚lIi；i床感染，孕妇感染

后病死率可高达20％【7】。目前尚无可以有效预防戊肝的疫

苗。近年来在自然界中发现很多HEV动物宿主，而且有研

究报道人食用感染HEV动物的肉制品后患戊肝的病例，并

经测序证实．患者感染的HEV与从肉制品中分离到的HEV

的基因同源性为100％旧。1“。戊肝目前已被列入人兽共患传

染病，多种动物可被HEV感染，视为HEV的天然寄主，但不

同种的动物抗．HEV阳性率差别很大，所感染的HEV基因型

和亚型都有所不同。为进一步弄清动物感染HEV与人类戊

肝的关系，本文将近年来对HEV基因型和动物宿主相关的

研究进展综述如下。

1．HEV基因分型：HEV基因分型方法很多，目前最广为

接受的是以HEV ORF2区部分核苷酸序列差异不超过20％

为基准，将HEV至少分为4个基因型““。Lu等““根据

GenBank收录的421个分离株进行系统进化树分析，将其分

为4个主要型别，l型(主要分布于亚洲和非洲)、2型(主要分
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布于墨两哥)、3型(呈全球性分布，主要分布于美国)和4型

(仅分布于亚洲)。根据基阒进化树分析，HEVI型又可分为

5个亚型，2型仅有2个亚型，3型有10个亚型，4型有7个亚

型。Lu等还以275株HEV的ORF2N端保守区的301个核

苷酸序列进行系统进化树分析，1、2、3和4型分别有5、l、7和

5个亚型；如果以137株HEV的OFRl N端保守区的287个核

苷酸序列进行系统进化树分析，l、2、3和4型分别有5、2、8和

4个亚型。不同的分型方法所得到的分型结果基本一致。

2006年在巴黎举办的第12届国际病毒性肝炎和肝病研讨会

明确了HEV的基因型分型u“，除上述的4型之外，还有5

型。但5型仅见于禽类，与其他型HEV核酸同源性差别较

大，其基因组全长约4 kb。多基因分析显示，禽HEV与其他

已知HEV基冈型在遗传学上既相关又有差异““。研究结果

表明禽HEV不能感染非人类灵长动物““，因此不会构成对

人类的威胁。以往认为，HEVl型和2型仅见于人类，3型

和4型即可感染人又可感染动物。但有研究报道，1型和2型

还能实验性感染非人类灵长动物却不能感染其他种属的动

物”71；还有一些HEVI型感染动物的报道“““，但有可能是实

验室污染造成的，尚有待进一步的实验证实。此外，研究结

果显示HEV3型和4型感染猪只引起隐性感染，感染人类主

要引起散发性戊肝，其对人类的致病性显著低于HEVl型和

2型，后者是发展中国家戊肝水源性暴发的主要原因口“。

2．HEV的动物宿主：近年来各国学者对HEV的动物宿

主进行了较为广泛的研究，发现很多动物均可感染HEV。归

纳研究结果显示，HEV的动物宿主大体可分为三大类，猪、啮

齿类和非人灵长类。但HEV抗体流行率不同动物种属间有

很大差异，同种动物不同地区差异也很大。

(1)猪：猪作为HEV自然宿主已被证实，但通常猪感染

HEV为亚临床感染。23,24J。各国对猪HEV抗体阳性率的调查

结果显示“⋯，不同地区、不同年龄、不同品种猪的抗体阳性

率有明显差异，成年猪明显高于幼猪(表1)。由于抗体流行

率的调查主要用ELISA法，不同厂家生产的诊断试剂盒的灵

敏度和特异度有明显差异，因此在比较各国猪群中抗．HEV

流行率时，除应考虑流行区与非流行区的地区差异外，还应

排除样本数量、样本选取的随机性及检测试剂灵敏度等相关

因素。最近Bartolo等t31用巢式反转求PCR法对意大利南部

6个养猪场的274头猪进行了HEV感染率调查。结果显示

HEV阳性率为42％(115／274)，各养猪场的HEV阳性率在

12．8％一72．5％不等，但基因序列分析显示均为HEV3型。

(2)啮齿类动物：一些国家对啮齿类动物的血清抗．HEV

抗体检测发现，HEV感染也很普遍且HEV抗体阳性率较高

(表2)旧。～。，提示啮齿类动物在HEV传播中可能起重要作
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表1不同国家／地区猪血清抗．HEV抗体流行情况

国黜区燃(然熟)嘎蔫尹参考文献
美国 2l(A1

尼泊尔 55(A)

中国台湾 275(<6 m)

日本 2500(2—6m1

印度 284(0．5—6m)

老挝(屠宰场) 586

(农村散养)301

西班牙 74(A)

218(3—6m、

新西兰 22

澳大利哑 59

中国广西 250

新疆 813

北京 108(A)

中国不同地区419

Meng【⋯

Claysonl拥

HsiehI”l

Takahashit2n

ArankalleI”1

Black∞ll‘州

BlackseII‘捌

Seminatil30j

Seminati
E蚓

Garkavenkl31

Chandl一”】

韦献飞m1

马勋叫

朱永红9”

wan gf”1

注：。A：成年猪：m：月龄

表2不同国家／地区啮齿类动物血清抗．HEV抗体流行情况

用。但由于在抗．HEV阳性鼠标本中尚未扩增HJ HEV核酸

序列，故鼠与人之间的HEV感染关系尚不清楚，鼠是否为

HEV自然宿主尚待深入研究。

(3)非人灵长类动物：Hirano等¨引检测了20只灵长类动

物抗．HEV IgG抗体。其中日本猴、食蟹猴、猕猴和台湾猴的

抗体阳性率分别为36．2％(84／232)、10．5％(2／19)、3．6％(3／

83)和100％。韦献飞等”“检测我国四川124只猕猴抗．HEV

抗体，阳性率为7．26％(9／124)。还有一些相关研究均提示灵

长类动物可能也是HEV的自然动物宿主。
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(4)其他动物：除了猪、啮齿类和非人类灵长类动物外，

还有很多其他动物如马、牛、羊、鹿、狗、猫、鱼、蟾蜍等也可能

是HEV的宿主。韦献飞b“、薛城¨23等报道了狗、蟾蜍和鱼的

抗．HEV抗体阳性率分别为25．7％(27／105)、25．6％(23／90)、

17．3％(13／75)。日本Koizumi等⋯1和意大利Cacopardo等⋯3

也报道过人食用贝类而感染HEV。由于HEV主要经污染的

水和食物传播。鱼和蟾蜍抗．HEV抗体阳性说明水生和两栖

类动物也可感染HEV，可能在HEV的流行传播中起重要作

用，但其与人HEV的关系尚待进一步研究。各国在其他动

物中检出抗．HEV抗体情况见表3mJ。此外，日本Kuno等|4”

报道过l例HEV患者的宠物猫抗．HEV抗体阳性。狗和猫

是人类最亲密的宠物，其HEV感染与人类的关系也有待进

一步研究。意大利Francesca等。柚1从88头野猪(其中85头为

6月龄以上)胆汁中分离到22株HEV，系统进化树分析显示

均为3型，提示野猪也可能是HEV的动物宿主之一。

表3不同国家动物血清抗．HEV抗体流行率

总之，在人、猪、啮齿类和非人灵长类动物以及其他动物

体内均检测到抗．HEV抗体，其中猪和啮齿类动物的抗体阳

性率较高，提示猪和啮齿类动物可能是HEV的自然动物宿

主，但其他动物也有可能在HEV的传播中发挥作用。以上

研究结果也为研究HEV感染的动物模，圳提供了可供参考的

资料。

3．不同地区人和动物感染的HEV在基因分型方面的关

联：HEV感染呈全球分布，但不同地区的HEV基因型有所不

同(表4)⋯。在美国、荷兰、西班牙、法国、英同、新西兰和朝

鲜等国家，人和猪感染的HEV均为3型；在中国的大陆和台

湾地区，猪感染的HEV以往报道均为4型，但最近在上海地

区的感染猪体内检出了3型HEV【49】，而人感染的HEV则为l

型和4型；日本比较复杂，人HEV有1、3和4型，猪HEV有3

和4型；柬埔寨人HEV为l和3型，猪为3型。由此可见，不

同国家和地区人和动物感染HEV的基因型是有重叠的，存

在人和动物相互传播的可能性。然而，在个别国家和地区发

现人和动物感染的HEV基因型不一致，如在印度人感染的

HEV为l型，猪为4型；吉尔吉斯斯坦人感染HEV为l型，猪

为3型；墨两哥人感染HEV为2型，猪为3型。这种同一地区

动物和人感染不同基因型HEV的现象，若能排除样品局限

性的因素，则提示HEV可能存在种间屏障，或是HEV各型之

间有相互转化的可能，但也不能排除是活体动物和动物肉制
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表4 誉丽嚣家，地Ⅸ扶久稳猪分离熬HEV蒸毽型毙较
———1醪菝黼天HEV 猪HEV 莛氇葫魏4
国家，地隧 (总例数／ (基困型／ (基因犁， (基冈型／

全长倒数) 铡数) 铡数) 铡錾羔⋯

美量

墨莛罨

阿根廷

薅兰

英国

嚣班蒡

法屋

嚣本

孛嚣

中国台湾

襄鲜

柬璃寨

繇度

吉尔彭觥
埃及

薮覆兰

80／3 3／3 3／76 3／i(污承)

3彭l 裂l 3路7

10／0 3，8 3，2

毒l∞ 3摆4 剪17

l嚣l 彭14，111 3／2

84／0 3／9 3／59 3／15。t／1(嚣承)

13m 3，ll 3／1 3／l(污水)

461／43 1／33／85,4／95 3／225,4／14 3／24溪陲著，瘫，蘩瓣)

251／t4 l／27，4／|46 4／78 4／15(翳猿)

22／o 4，15 3／3。4／4

、锐毽 3纷 3}3

6／0 1／1。3／l 3络

149／4 l／110《穗l 1／18(污瘩)

7，l t／6 3／1

8／0 1／3，2／1 i／4(弱)

3国 3忿 3／l

洼：4括母内为标本来源

品懿送蠢掰燹易致捷一些藿家篷魏久强秀熬感染魏HEV装

运望零一致酚褒象。簸息热来蠹，不霹圜家撩戆嚣HEV羧

别不同，德同一个阐家和地区的入和猪所感染的HEV基举

上是弱一个基因璧；对露一缝嚣大翻猪HEV豹核酸磐

列分橱焱鹋，入群和猿孛藏行麴HEV存在鞍巍鳇嗣源性(袭

5Y。5e-s2j，遴一步证实HEV可能在入和猪之间传播。

表5苓霹屡家￡毽送分获天鹈猪分离到静HEV基西篓
及其梭誊酸溺瓣性}艺较

国黜馘惯嚣龋臀燃
美嚣 US2 Meng 7242 91．8 3

中国台湾TW8E-2鞭FIlSW 304

西斑牙Ⅵ{2 Ell 304

中星 Tl GS 300

嚣本j￡海瀵l琵0Al SWJl3一l 7240

j￡海遵疆0A18 SwLl45 824

福岛髅HE-JA9 SwJl8—3 412

j￡海遂HE-JA4 SWJL234 824

砉手翼涟毒A7 SWJIW9 412

镝螽豢艟Vs蝴淑i SWu?9l 412

99．0

94．0

99-3

99。0

l∞，O

98．8

98。9一l∞．0

98，8

983

4。HEV豹秘闻传攥：HEV在实验条传下零弱动终释阙

传播豹研究已有许多缀遂∞3，翔人HEV感染猿、羊_；鼯大鬣

(wistarrats)；猪HEV感染菲人类瑟长动物蝌1．禽HEV感絷火

鸡劳导致瘸毒血症瓤粪便排毒””，僚禽HEV在赛验条件下琴

麓感染恒河猴，提示鬻HEV不募感染久类粥。

诧羚，还有一些麟究摄遘了程自然条件-fHEV在举淄

动物种间的传播。Takahashi等i”1从7头野猪分离到的HEV

与在鞫一林速努离翻的瘫HEV黻及囡食矮诧来赧工麓巍黼

感染HEV黪患者俸凌分离翻懿HEV霾源缝均在99％缓上，

这提示HEV可能突破种闻屏障丽从野猪传播缭鹿再传播绘

入。在瑟本还发垒?一些急整戍器的教发病键，是交予禽入

了来烹饪或烹馁不够的野猪肉，获野猿巍潮晶和惠者标本孛

分离鹣HEV核酸痔列检测缮采显示霹潆憔高度一致”“8一。

Tei等啡报道了一起由于霹个家庭共食生鹿肉所引越的4例

意缝戊肝病镶，并显示麓岗翩晶窥患者豁搴孛分离鼢HEV

核激侉菊弱深镌察达99．7％一100％。泼上病筏均誊按汪筏

了HEV的动物源性传播。

5展望：迄今荛止，入餐发褒HEV幂仅霉疆感染入，还霹

感染猪、噻齿类、嚣人灵长类魂纺纛骂、够、羊、鸡等箕撼卡余

种动物，这充分说明HEV憝一种人兽共患疾病的瘸原体。

HEV黪多静动物源健黉矮酶涯实对HEV感染懿预防舆骞重

要的拯导意义。}鹣v感染夫蠛动物屠多嚣娅床症状，察易被

忽视。近年来，越来越多的临床器官移植采用动物来源的器

富，蕃寒前不迭纷HEV捡测，便有霹憩造成患者本j嚣惠发

群。痢于HEV的缨胞培葬体系遴不宠萤，既往对HEV的研

究多粥菲入类灵袄类动耪，价格露贵，菇攥俸复杂，大大妨碍

了对HEV致癍性秘预防性痰嫠的研究。鑫然界多种韵物感

染HEV酶发璃，德我靛霹更广范缝筛选动物模型，对HEV的

深入辫究箕有蕊黉意义。HEV的自然鬻裳翻褒楚哪蕊凌耪、

HEV的起源、变舁机制、致病机制以及传攘方式和预防性疫

营等均鸯待遴一劳深久骚究。

参考文献

[1】Okamoto H。Genetic variability and evolution of hepatitis
E virus．Virus R髓。2007。t27：21$一223．

【2】Mitsui T，Tsukamoto y，Yamazaki C，戡al+Prevalence

of hepatitis E virus infection among hemodialysis patients in

Japan：Evidence for infection with a genotype 3 HEV by blood

辖ansfusion，j Med Virol。2瓣幸，74二5稻一572．

【3】Boxall E，Herbom A，Koehethu G，娃 a1．Transfusion—

transmitted hepatitis E in a‘nonhyperendemic’country．Transfus

Med，2006，16：79—83．

【4】Balayan MS，Andjaparidze AG，Savinskaya SS，髓al，Evidence

for a virus in BOll．A，non-B脚鑫霸tis transmitted via the
fecal．ogal route。Imervirology。1983，20(1)：23—31。

【5】Reyes GR，Purdy MA，Kim JP，et a1．Isolation ofa eDNA from

蠊e virus responsible for enterically transmitted non-A。noll一8

hepatitis。Science。1990，247：1335—1339．

【6】Emerson SU，Anderson D，Arankalle A，或a1．Hepevirus／／

Fauquet CM，Mayo MA．Maniloff J，et al。V醣s鬣蠛onomy，
v蜓th Report of the IClV London：ElsevierlAcadcmic Press。

2∞5：853—857．

【7】Skidmore S．Overview of hepatitis E virus。Curr lnfeet Dis Pep，

2∞2，4：l lS—123+

(8j Sonoda H，Abe M，Su#moto T．et a1．Prevalence ofhepatitis E
virus(HEV)infection i11 wiId boars and deer and genetic

identification of a genotypc 3 HEV from aboar in Japan+j e涵
Microbiol，2004，42：5371—5374。

[9】Tei S，Kitajima N，礅ahashl K。et a1．Zoonofie transmissionof
hepatitis E virus from deer to human beings．Lancet，2003，362：

371—373．

}tol Tamada Y，Yano K，Yatsuhashi嚣，或at+Consumption of wild

boar linked to casesofhepatitis E．J Hepatol，20澄，40：869—870．

111]儆ahashi K，Kitajima N，Abe N，et a1．Complete or near
complete nucleotide sequences of hepatitis E virus genome
recovered from a wiId boar，a deer。and four patients who ate the

deer,Virology，2004，330：501．505。

[12】Schlaudcr∞，Mushahwar IK．Genetic heterogeneity ofhepatitis
E virus．J MedⅥfol。200l。65：282—292．

【13】沁L，珏C，Hagedorn CH。Phylogenelic analysis ofglobal

 



中华流行病学杂志2009年2月第30卷第2期a血JEpid锄iol，Febnlafy2009，v01．30，No．2

h印atitis E Vims sequences：gen甜c diversity，sulytypes趾d
zoonosis．R“Med Virol，2006，16：5—36．

[14]张军．戊型肝炎研究动态第12届病毒性肝炎和肝病研讨会(巴
黎)信息．国际病毒学杂志，2006。13：97一100．

[15J HaqsheTlas G，shivaprasad HL，w001cock PR．et a1．Genetic

identification and characte—zation of a novel vinls related to

h啪an h印atitis E v讷Js f}0m chickens witll hepatitis—
splenomegaly syTldrome in the Unitcd States．J G∞eralⅥr01．
2001．82：2449—2462．

[16J BⅢ锄P，H啪g FF．S曲ZF。et a1．Syst咖atic amogeflesis卸d
r印lication of avian h印atitis E vims ill specific．pathogen．f碗
adulI chickens．J ViroI．2005．79：3429—3437．

【17 J MengⅪ。HaIbur PG．Ha”es JS，et a1．Expe血1衄tal infection
of pigs witll出e newly identified swiIle h印““s E vinls(swine
HEV)，but not with h哪卸snaills of HEv．Arch virol，1998．
143：1405一1415．

【18 J S粕d MD．Hussein HA。B勰h蚰dy MM，et a1．Hepatitis E vi删
infcction in worl(horses in Egypt．1n觑t Genet Evol，2007，7：
368—373．

【19 J He J，I曲is BL，S11restha MP，et a1．Evidence that rod∞ts a陀a
陀servoir of hep“tis E vims for hum卸s血Nepal．J Clin

Microbiol，2002．40：4493—¨98．

[20]He J．IIlIlisBL，shresthaMP，ct a1

2006．44：1208．

【2l J Caron M，EnoufV．11l扑SC，et a1．Id即t诵cation ofg即otype l

h印atj“s E virus in s砌ples疔0m swine in Cambodia．J CIin
Micmbiol。2006，“：3440—3442．

【22 J PurcelI RH，Emcrson SU．Hepatitis E：锄emefging a啪r朋ess of
姐old dise硒e．J HeDatoI，2008，48：494—503．

【23 J Li X，K枷ili S，loawczynski K． Q啪titanvc detection of
h印atitis E virus RNA and dynamics of viral replication in

experimental infection．J Viral Hepat，2006，l 3：835—839．

【24 J MengⅪ．PurcelI RH，Halbur PG，et aI．A novel vims in swine
is closely related to ttle h啪an hepatitis E vhs．Proc NatI Acad
Sci USA。1997。94：9860一9865．

【25J Clayson ET，Imis BL，Myint KS，et aI．Detection ofh印atitis
E virus infbctions among domesnc s、vine in the Kathm剐1du

VhIley ofNepal．．Am J 1bp Med Hyg，1995，53：228—232．

L26J Hsieh SY，MengⅪ，wu YH，et a1．Ideflhty of a novel swine

hepatitis E vims in Thiwan fbfTning a monophylctic group wim

Taiw加is01ates of h啪aⅡh印atitis E vinls．J Clin Microbiol，
1999．37：3828—3834．

【27 J TaJ【ah鹊hi M，Nishizawa T．Mj”j讧11a H．ct a1．Swine hepatitis

E vi兀ls straills in Japan fbml four phyl02enetic clusters

compamble with those of J印anese isolales of human hepabtis E

vims．J G即ViroI．2003．84：851—862．

【28 J Arankalle VA．Chobe LP．Joshi Mv，et a1．H啪卸卸d swine
h印atitis E vimses矗jo恤West啪 India belong to di日ierent
geIlotypes．J H印atol，2002．36(3)：417—425．

29 BlackselI SD．MyiIlt KS，Kho哪sy S，et a1．Prevalence of

hepatitis E vin坫antibodies in pigs：implications for b岫锄
infectiOnS in village-based subsisteIlce pig f咖ing m the L∞
PDR．’11ransR SocltopMedHyg，2007，10l(3)：305—307．

[30]SeIIljnati C，Ma屺u E，Peralta B，et a1．Dis研bucion ofh印鲥tis E

vims infection卸d h preVaIence in pigs on co咖ercial fhn】畸in
SDain．、，et J，2008，175(1)：130—132．

【31 J Garkavellk 0，O州adina A，MeIlg J，ct a1．Detection如d
characterization of swine heDatitis E vims ill New Zealand．J Med

Virol。2001．65：525—529．

【32 J ChandI盯JD，Riddell MA，Li F，et a1．Serological evidence for

swine h印atitis E virus infecti∞in Aus廿alian pig her凼．VH
Micmbiol，1999，68：95一】05．

[33]韦献1毛．梁靖瑞，朱永红．等．广西地区猪、鼠、狗戊型肝炎病毒
感染的血清流行病学调查．中国公共卫生．2007．23：228—229．

[34]马勋．陆承平，盂继鸿，等．新疆地区猪戊型肝炎血清流行病学
调查．中围病毒学，2004。19：285—287．

[35]朱永红。庄辉．董庆鸣，等．猪戊型肝炎病毒IgG抗体检测和部
分核酸序列分析．中华肝脏病杂志，2003．Il：405007．

[36]w柚g Yc，zIlang HY，xia NS，et a1．prevalence，isolati∞。and

·195·

p删al soquence analysis of hepatitis E vinls行om domestic
animalsinChina．JMedⅥrol，2002，67：516—521．

137 J Bart010 I Di，Manel“F，IngIese N．et a1．widespread di肺sion
of geIloty]pc 3 h印atitis E Virus锄ong f细ing swine in Nonh锄
I协1y．Vit Microbiol，2008．132：47—55．

【38j Lazizi YK，Fine JB，Elnl J，et a1．E“dence 6丌wides口read
infection of wild mts with hepatitis E vims in the United States．

Am J Tbp Med Hyg，1999．6l：33l一335．

【39J Favorov MO，Kosoy MY，Tsarcv SA，et a1．Prcvalcllce of

卸tibody t0 h印atitis E“rus锄ong rodents in也e United States．
J Infect Dis．2000．18l：449—455．

【40J Hi舢o M，Ding X，Li TC．et a1．跏d即ce^)r widespread
infcction of h印atitis E vin塔锄ong wild rats in Japan．H印atol
Res。2003．27：I一5．

【4l J He J，Innis BL，S11rest}Ia MP，et a1．E“d∞ce that rodents黜
a reservoir of h印atitis E viru5 for humaⅡs in Nepal．J Clin

Microbiol，2002．40：4493—4498．

[42]薛城．梁靖瑞，庄辉，等．7种动物血清抗．HEv抗体检测．中国人
兽共患病学报，2007，23：1105一1106．

【43 J Hi舯o M，Dingx，Tr蛐HT，et a1．Preval印ce of卸tibody agaimt
h印atitis E Vi九塔in vario呱spccies Of non_h啪an p椭ates：
evidence of widespread infbction in Japanese mollI【eys(Mac嘲
mscata)．Jpn JInfectDjs，2003，56：8一11．

【44J Koizumi Y，Isolda N，Sato Y，et a1．hlf＆tion of a JaD锄黜e

patient by genotype 4 b印atitis E Vims while订aveliⅡg_in
Vie仃lam．J Clin Microbi01．2004．42：3883—3885．

【45J Cacopardo B，Russo R，Preiser W，et a1．Acute hcpati6s E in

Catania(e懿tem Sicily)】980一1994．The mle of he口atitis E

vims．Infection．1997，25：313—316．

【46j Matsuura Y，Suzuki M，Yoshimatsu K，et a1．PrevaIence of

antibody t0 h印atitis E vinJs among wild sika deer。oerv璐

Nippon，in Ja口孤．ArchVirol，2007，152：1375一1381．

【47J Kuno A，Ido K，Isoda N，et a1．Sporadic∞ute hepatitis E ofa

47-yea卜oId m卸whose pct cat w船positive for缸吐ibo曲to

h印atjtis E vims．H印at01 Res，2003，26：237—242．

【48J Fr卸cesca M，Andrea C，Mani眦Z，et a1．Dctecti加ofhe口atjtis
E virus(HEV)in a deIno盯aphic mana罾ed wild bo盯populati伽
in ltaly Veter证aryMicrobiology，2008，126：74—81．

【49 J Ning HQ，Niu zX，Yu RS，et alId即tification of g印。呻e 3
h印atitis E virus in fecal s拍1ples丘om a pig f细located in a
Shan窖hai suburb．Vet Microbiol，2007，12l：125—130．

【50J Pina S，Buti M，Co喇na M，et a1．HEV id钮tmed in sen珊舶m
humans witll acute h印atitis and in∞wage of aninlal orizin in

Spain．J H印atol，2000，33：826—833．

【5l J ok帅ot0 H，Takah硒hi M，Nishizawa T．Features of hepati廿s E
vims infcction in Japan．Intelll Med．2003，42(11)：1065一1071．

【52 J忱aki Y，Mizuo H，诎ahashi M，et a1．Sporadic acute 0r
如1111inant h印atitis E in Hokkaido，japan，may be fbod小ome。

勰suggested by me presence of h印atitis E Vin墙in pig Iivcr猫
food．JGen vir01．2003．84(Pt 9)：235l一2357．

L53 J MellgⅪ．H印atitis E v．帆s：Cross—species iI血ction and zoonotic
risk．Clin Microbiol Newslener，2005。27：43—48．

【54J Ji、rL，ZhuYH，“卸g JR，et a1．SwiIle h印“tis E virusinmmI

souchem Chi∞： genetic chamcterization and experimentaI

infection in rhesus morIl‘eys(Macaca mulatta)．J Ges订oen咖1．
2008．43(7)：565—570．

【55]suIl zE．L盯s即cT，Huang FF．et a1．Gcllemtion柚d in慨tivity
ti订ation of an infectious stock of avian h印atitis E vims(avi弛

HEV)in chickens and cross—species infcction of turkeys with

avi锄HE V．J Clin Microbiol，2004，42：2658—2662．

[56]Huang EE，s咖zF，Emerson SU，et a1．Dete丌11ination 柚d

analyses of the completc genomic sequence of avian h印ati“s E
virus a11d att咖pts to exp硎mentally infect rhesus monkeys wi血
avi加HEV JGenⅥr01．2004．85：1609一1618．

【57]Matsuda H，0kada K．1钛ah髂hi K。et aL Severe heDatitis E
vims infection afkr ingestion of岫cOoked livcr fbm awild boar．
J lnfectDis．2003，188：944．

(收稿日期：2008—05一19)

(本文编辑：尹廉)

 


