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·基础理论与方法·

倾向评分配比在流行病学设计中的应用

李智文 张乐 刘建蒙任爱国

【导读】介绍倾向评分配比法(PsM)的基本原理、具体方法，并结合实例探讨其在流行病学设

计过程中的应用。PsM通过某些观察性研究某些混杂变量与研究因素的关系计算倾向评分，然后从

对照组中为处理组每个个体寻找一个或多个倾向评分值相同或非常接近的个体做对照，最终使选取

观察对象的混杂变量在处理组和对照组趋于均衡可比。实例分析表明。利用PSM筛选后的研究对

象，主要混杂因素在两组中的偏差下降在55％以上。结论：PsM可有效降低观察性研究的混杂偏倚，

在流行病学设计阶段使用PsM可使某些观察性研究得到类似随机对照研究的效果。
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在流行病学病因研究中，为了探讨某因素(如暴

露或干预，以下统称为处理因素)与结局的关系，需

要设立对照进行比较。对照设立的一个重要原则是

可比性，也就是说对比组除了所研究的因素之外，其

他因素尽可能齐同，这样才能凸显处理因素的效

应。随机对照研究通过随机化分配研究对象，使混

杂因素在处理组和对照组中的分布趋于平衡，是验

证因果联系最理想的设计方法。观察性研究(如队

列研究)由于没有随机分配研究对象，常使混杂因素

在两组中的分布不均衡，易高或低估暴露效应而引

入偏倚。观察性研究对于混杂因素的控制主要在数

据的分析阶段采用分层分析或多因素分析，如果对

比组之间某些特征差异很大，则可能对研究结果产

生较大且无法以分析方法弥补的偏倚。倾向评分配

比(propens时score matching，PSM)可有效降低观

察性研究的混杂偏倚，更重要的是该方法可应用于
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在流行病学设计阶段，使某些观察性研究得到类似

随机对照研究的效果n’23。在本文中结合实例介绍

PSM的基本原理、具体方法及其在流行病学设计中

的应用。

基本原理

倾向评分(Ps)的概念是由Rosenba啪和Rubin
于20世纪80年代提出的，是指在一定协变量条件

下，一个观察对象可能接受某种处理(或暴露)因素

的可能性b】。在观察性研究中，处理组与对照组某

些背景特征分布不同，每个个体是否具有“处理”这

一特征的概率受其他特征(混杂变量)影响。其概率

大小，即PS可以通过将处理因素作为应变量，其他

混杂因素作为自变量建立模型来估计，如logistic回

归、判别分析等。lo西s石c回归对于自变量没有正态

分布的要求，因此更适合于流行病学调查资料中的

PS值计算。Rosenbaum和mIbin发现，PS值相同的

两个个体，其协变量的分布也趋于一致，此时可以认

为这两个个体背景条件相同，接受“处理”因素与否
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接近随机。PsM就是从对照组中为处理组每个个

体寻找一个或多个PS值相同或非常接近的个体做

对照，最终两组的混杂变量也趋于均衡可比¨】。

PSM一般分为如下几种类型：

1．单纯PsM：或称PS最近法(nearest available

matching on也e estilTlated pfopeIls时sco佗)，是PSM

最基本的方法，即直接从对照组中寻找出一个或多

个与处理组个体PS值相同或最相近的个体作为配

比对象。具体方法是：首先根据协变量计算Ps值，

将处理组观察对象与对照组分开；然后，将两组观

察对象按照Ps值大小排序，从处理组中依次选出一

个研究对象，从对照组中寻找Ps值与处理组每个对

象最相近的一个对象作为配比个体。如果对照组中

同时有两个或两个以上PS值相同的个体，则按随机

的原则进行选择。配比成功的对象从原人群中移

去，然后进入下一个处理对象的配比过程，直到处理

组中的全部对象完成匹配。配比时一般应规定配比

精度，如PS值相差<0．Ol或<O．001。这一方法类似

随机对照研究中的单纯随机分配，容易实现。

2．分层PSM：单纯PSM尽管可以使协变量总体

趋于平衡，但不能保证每个协变量分布完全一致。

如果研究者希望某个重要变量精确匹配，则可以使

用分层PsM。具体方法是：首先根据该变量(如性

别)分层后，分别对每层人群进行单纯PsM；然后将

配比人群合并，这样最终的两组研究人群中该变量

分布完全相同。这一方法类似于随机化对照研究中

的区组随机化，能够更好地保证最主要变量的平衡

性，但要求精确匹配因素不能太多。

3．与马氏配比结合的PSM：马氏配比是通过

矩阵计算两个观察对象的马氏距离的一种匹配办

法㈨。马氏距离是由印度统计学家Mahal粕obis提

出，表示m维空间中两个点之间的协方差距离，不受

量纲的影响，还可以排除变量之间相关性的干扰。

PSM与马氏配比结合后可以增加个别重点变量平

衡的能力。具体结合方法有两种：一种是把Ps值作

为一个变量同其他重点平衡的变量一起估计马氏距

离，然后进行马氏配比；另外一种是首先在一定精度

的PM差值范围内选择对照组中全部可以匹配的对

象，然后根据少数重点变量计算马氏距离，选择马氏

距离最小的对象作为最终的对照。这一方法要求计

算马氏距离的变量不能太多，实现过程比较复杂。

实例分析

某医院欲利用一项“妇女孕期妊娠高血压综合

征调查研究”资料迸一步随访研究妇女孕期先兆子

痫(PE)对儿童某些发育状况的影响。该项研究包

括187例先兆子痫妇女和4722名正常妇女。如果全

部随访，随访任务大。因此，需要从中选取部分可比

的个体进行随访。两组人群一些主要特征的分布存

在显著差异，影响效应的估计，这些因素包括妇女年

龄、怀孕前后BMI、文化程度、产次(初产月E初产)、

胎数(单胎／多胎)。现采用单纯的PSM和按产次分

层PsM两种方法选取可比的个体作为随访对象。单

纯PsM配比首先以PE变量(1=PE，0=正常)为因

变量，以需要调整的上述变量为自变量构建109istic

回归模型，求出每个研究对象的PM值。将研究对象

按PE变量分为两组，然后用sPSS软件程序进行匹

配，配比精度为PS<0．01。为了保证较好的配比效

果，采用精度由高到低(Ps<0．000l-+<0．001一<

0．01)进行配比。分层PSM匹配时，首先按产次变量

将人群分为初产和非初产两组人群，再以单纯PSM

方法匹配。配比后的结果见表l。单纯PSM和按产

次分层PsM分别有18l和176对妇女配比成功，配

比后各变量分布明显趋于一致。利用Baser№j推荐

的方法对配比效果进行评价：首先求出每个协变量

在配比前后的均数，无序分类变量需要转换为哑变

量进行计算；然后计算各变量在配比前后均数的偏

差；最后根据偏差计算偏差下降的百分率。从表2

可见，单纯PsM每个变量偏差下降均在50％以上，

其中年龄变量均衡效果最好，偏差下降达92．4％；按

照配比分层PsM每个变量偏差下降均在68％以上，

其中产次在两组中分布完全一致。

讨 论

随机对照研究尽管是流行病学病因研究中最理

想的设计方法，但其在人群研究中受到诸多条件的

限制，如实施费用昂贵、医学伦理问题以及某些因素

(如疾病)无法随机化等。而观察性研究由于不受上

述限制而在人群研究中得到广泛应用，并且随着信

息技术的发展，观察性数据无论是数量还是准确性

都在不断增加。因此，将PSM应用于观察性研究的

设计阶段将会在人群流行病学病因研究中起到重要

作用。通过文献检索可以发现，国际上越来越多的

研究者将PsM应用到流行病学、健康服务、经济学

以及社会科学诸多领域¨乒10】，而国内类似的应用研

究尚罕见。

队列研究是一种重要的流行病学病因研究方

法，研究者在基线调查的基础上利用PSM选择随访
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表1 PsM前后两组人群主要特征的分布

变量
配比前 单纯PsM配比后 按产次分层配比后

PE组 正常组 P值 PE组 正常组 P值 PE组 正常组 P值

一 。 配比前 单纯PsM配比后 偏差下降 按产次分层配比后 偏差下降砷 首⋯
一一

PE组(M±s)正常组(JI，±5)偏差PE组(JjIf±s)正常组(肼±s)偏差 (％) PE组(肼±s)正常组(M±s)偏差 (％)

注：偏差=正常组与PE组均数差值的绝对值；偏差下降(％)=(配比前偏差一配比后偏差)，配比前偏差×100％

对象，即可以节省随访费用，又可有效降低混杂偏

倚。从本文实例中可见，经过PSM配比后的研究对

象，主要混杂变量基本趋于平衡，各混杂变量偏差下

降均在50％以上。配比前分布越不平衡的变量，偏

差下降的百分比越大。如果采用分层PSM或与马

氏匹配相结合的方法，则个别重点变量的匹配效果

将更好。PSM还可以用于病例对照研究，如在巢式

病例对照研究中用PSM从随访人群中选取可比的

对照，然后测量病例和对照在某些暴露(如基因型、

生化指标等)上的差别。这种情况下，分组变量为疾

病有无，协变量是需要平衡的混杂变量。通常情况

下，logistic回归要求因变量只有两种取值(二分类)，

当因变量的取值有三组及以上时(如血压分正常血

压、高血压前期、高血压三组)，可以用多分类logistic

回归分析计算Ps值。

要想在设计中合理应用PsM，研究者必须首先

明确所获取的资料是否适合进行PSM配比。一般

来说，PsM适合于下列几种情况：①处理因素(或病

例)在人群中的比例远低于非处理因素(或对照)，这

样保证有足够的对照人群可供选择和配比，对照人

群越大，配比效果越好；②需要平衡的因素较多，如

March of Dimes一项对过期产和正常足月产对象的

配比研究中对多达13个变量进行配比"3；③研究的

结局变量的调查难度较大或费用较高，选择部分可

比的观察对象无疑会保证研究的可行性和结果的准

确性。此外，合理选择配比因素也是值得注意的问

题。不能仅仅依据统计学显著性差异来确定配比因

素，更重要的是要结合专业知识进行判断。既要避

免重要混杂因素的落选，又要注意配比过度。

不管是何种配比方法，均可能涉及个别极端病

例无法找到对照的问题，比如本文实例分析中原始

数据病例为l 87例，采用单纯和产次分层倾向评分

配比后为181例。如果处理组中例数减少太多，则

会降低检验效能。PsM配比过程中配比不成功的

主要原因包括：①用于计算PS的主要协变量有缺

失。一个观察单位只要任何一个协变量数据缺失。

则无法估计其PS值，因而也就无法进行配比。②处

理组中部分研究对象PS值太大或太小(极端值)，较
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远地落在了两组倾向评分重叠区范围之外，因此没

有可以与之匹配的对照选择。③配比精度过高。在

样本量固定的情况下，如果想提高匹配的精确性，必

然会减少匹配成功的例数，反之，如果想尽量多保留

能够匹配的对象，则匹配精度自然会降低。因此，在

配比过程中研究者要结合资料的具体情况、专业知

识来选择配比变量及决定匹配的精度和样本量。如

果病例或对照配比成功的例数较少，可以适当放宽

配比条件，排除配比变量中缺失值较多的变量，以增

加配比成功的对象。此外，在同样精度的情况下，采

用多阶段配比的办法会增加配比效果。如果希望最

终精度为PM差值<0．01，那么在进行匹配时先从精

度较高水平开始匹配，如<0．0001-+<O．001_+<

0．0l。

与传统的配比方法相比，PSM的优势是同时匹

配许多混杂因素并不增加匹配的难度和效果。传统

分层匹配的方法要根据每个变量取值分层后进行匹

配，如果需要平衡的变量个数或水平较多，则分层数

成倍增加，往往难以实现。马氏配比是通过计算两

个观察对象的马氏距离进行配比，随着配比维数的

增加，不但运算量大大增加，而且马氏距离均值也增

加，使配比效果下降‘5】。而倾向评分配比将所有的

协变量综合为一个尺度变量，因此协变量个数增加

并不增加配比的难度‘7】。尽管倾向评分配比能够同

时平衡较多的变量，但其只局限于已知的混杂变量，

而许多未知的混杂变量可能仍然会对最终的结果产

生影响。因此，其组问均衡性不可能完全达到随机

对照研究的均衡性nJ。

参考文献

[1]Aus血Pc A cri6cal印pmisal of propcIls时sco把matclling in

the mcdical lit啪tI|re be呻ecll 1996柚d 2003．S诅t Mcd，2008，27

(12)：2037—2049，

[2]Rubin DB，T抽m硒N．M{蛐璐吨estima_ted舯)pens毋
sco嘲：relath培n搬Iry to p嗽b∞，Biomemcs，1996，52：

249—264．

[3]Ros明b咖PR，mIbin DB．111e c髓衄l role oftlle propcns时
score in 0_bservational sludies{br causal e珏bc略．Biom耐ka，

1983．70：4l一55．

[4]R08eIlb姗PR，Rnbin DB．c伽咖lcting a con仃．ol grollp using
枷hivariate ma：tchcd姗pling melhods蛳jnc唧a瞄：Ic the

pIDp吼sity∞ore．Am Stat，1985，39：33—38．

[5]Rubin DB．Bias reducti∞lIsh培Mahal锄obi8 me啊c matching．

Biome啪cs，1980，36：293—298．

[6]Baser O．Tbo舢ch ad0 about prop咄时sc哪modcls?

Comparing me吐lods of pIq’ensity sco佗matchmg．Vhlue Health，

2006，9(6)：377—385．

[7]D’Agos曲o RB．Prope珊蚵∞ore蛐；Ihods f研bias确妇ti∞

in tlle c伽p“∞n of a协j蛐锄t to a哪晤啪domized comrol

group．StatMcd，1998，17(19)：2265—2281．

[8]J∞es As． M砷ml alcohol西惦e／d印end肋∞， children’s
bclla订or problems，and h姗e朗vim砌ent：estimates丘锄the

National Lon舀臼ldinal slnVey of 1lf：oIIm璐ing prop饥s姆scorc

删此hing．J StIld～coholDIn】gs，2007，68(2)：266—275．

[9]删illo AJ，Pomllo JE，Vbmon JA．1k i唧act of mbsid让蜘
health i璐wan∞fbr thc poor： eValuating thc ColoInbian

experie眦e using prope璐时sco佗matchillg．Int J Health Cam

F妞旧nceEcon，2005，5(3)：2ll一239．

[10]Do砌P．Kincaid DLI lmpact of矩eme—ai姗ent-。ducati∞

tcle“si∞d埘m ∞h∞l廿l howlcdge and bcha“0r in

Ban翻adcsh：an印p“c撕伽of pIq兕璐ity∞o咒ma圮hing．J

H∞胁Co嗍衄。2006，11(3)：301—325．

(收稿日期：2008一ll—03)

(本文编辑：张林东)

《传染病流行病学》简介

·书讯·

《传染病流行病学》是国内出版的第一部集理论、方法及应用于一体的传染病流行病学专著。全书共三篇二十五章，涉及

的内容涵盖了传染病流行病学的基本原理、研究方法和防制技术。此部专著的“原理篇”全面、系统地论述了传染病流行病学

的生物学基础、流行过程、传染病监测、新传染病的出现与应对、传染病流行的数学模型等。“方法篇”对传染病流行病学涉及的

各种调查研究方法作了重点而翔实的介绍，包括现场调查、传播特征调查、自然疫源地调查、血清流行病学、分子流行病学、地

理信息系统的应用及现场干预研究等。“预防控制篇”涉及消毒、杀虫、灭鼠、预防接种和医院感染控制等内容。此外，该书结合

当前传染病防制领域出现的新问题，增设了卫生流行病学侦察、生物袭击的流行病学调查和突发公共卫生事件应对策略和措

施等章节。全书紧密围绕传染病和突发公共卫生事件的相关流行病学问题，主题鲜明。信息丰富，内容新颖，逻辑严谨，是相关

专业研究生的教学用书，并可供科研及各级疾病预防控制机构专业人员培训和卫生行政部门、医疗机构、医药院校有关人员工

作时参考使用。该书现已由高等教育出版社出版。定价：52．00元。联系人：安琪，电话：010—58581118。
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