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肠道病毒属小核糖核酸病毒科由80多个血清型组成，

其中大多数对人类有致病性，且多为无症状感染或只导致轻

型疾病，如非特异性发热或轻型上呼吸道症状(普通感冒)。

然而，人类肠道病毒(HEV)也可导致广泛的临床疾病，包括

急性出血性结膜炎、病毒性脑炎、急性迟缓性麻痹(AFP)、病

毒性心肌炎和新生儿脓毒样疾病。根据对人类引起的疾病、

病毒毒力以及颅内接种后对乳鼠的致病性，髓v最初被分为
四类，即脊髓灰质炎病毒(PV)、柯萨奇病毒A组(cAv)、柯

萨奇病毒B组(cBV)和埃柯病毒(echovims)。

对肠道病毒进行诊断和鉴定的金标准是用敏感的细胞

系培养和分离病毒，继而用肠道病毒组合血清进行病毒型别
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鉴定。但随着病毒型别的增加，由于要做许多交叉中和试

验，加之不同血清型别之间存在部分抗原交叉性，用中和试

验鉴定病毒型别变得越来越困难，所需时间也越来越长。为

此1974—2001年间没有发现新的肠道病毒。

1999年0berste等⋯介绍了肠道病毒的分子生物学定型

方法。该法先用RT-PcR法扩增病毒衣壳蛋白VPl区基因，

再与所有已知血清型的基因库进行比较。研究结果表明。同

型病毒的核苷酸同源性>75％(氨基酸同源性>85％)。至此

对该方法进行了改进，所有已知肠道病毒血清型都能够成功

扩增和测序，并由此发现了很多新型肠道病毒(表1)。目前

在美国疾病预防控制中心，分子生物学定型方法已经取代了

表l新型肠道病毒的代表株、所属组别和基因库编号

薹翥愁蹄7 删 觜 型别麓苍stra．iIlD 一⋯ 编号型别maillD 一⋯ 编号

EV二73 CA55—1988 HEv-B AF241 359 Ev-86 BAN00．10354 眦v．B AY843304

CA78．1480 AF241361 BAN99．10356 AY843312

OMA95．6498 AF241362 10458b AY919444

CA54—“54 AF241363 EV：87 BAN01．10396 HEV．B AY843305

EV一74 USA／CA75．10213 HEV．B AY556057 EV．88 BAN01．10398 HEV．B AY843306

W553．130／99 AY208118 Ev-89 BANOO．10359 HEV．A AY697459

EV二75 USA／0K85-10362 HEV：B AY556070 BAN00．10360 AY697472

OK85．6388 AFl 52280 AY697500

CT87．7122 AFl52254 EV二90 BAN99．10399 HEv-A AY697460

CT87．7123 AFl 52255 F950027 Ay773285

VA86．6765 AF 1 52298 CAMl956 ABl92877

EV二76 FRA91．10369 HEv．A AY697458 BAN99一10260 尚未发表

EV-77 W543．122／99 HEV．B AY208119 EV二9l BAN00．10406 HEv．A AY69746l

CF496．99 AJ493062 BANOO．10262 尚未发表

US^厂rX97．10394 AY843302 BAN99．1 0407 AY697476

EV二78 W137．126／99 AY208120 AY697507

Ev_79 USm℃A82．1 0385 HEv-B AY843309 Ev-92 GA01．10263 HEv_A 尚未发表

USA／CA79一10384 脏V-B Ay843297 EV-93 38 03 胍V-B 尚未发表

EV二80 OMA98一10388 AY8433lO EV二94 19／04 HEV_D EFl07097

USA／CA67．10387 HEV．B AY843298 EV-95 5．05 HEV℃ 尚未发表

EV二8l USA，CA68．10389 Ay843299 EV：96 10488 HEV．C AY919472

EV．82 OMA98．1039l HEV-B AY8433ll 10548c AY919538

USA／CA“．10390 HEV-B AY843300 EV二97 BAN99．10355 HEV二B AY843307

Ev-83 USA／CA76．10392 AY84330l 10533b AY91952l

10505 砸VB AY919489 10570b AY91956l

10506 AY919490 Ev-98 92．1499 HEv-B 尚未发表

10574 AY919565 EV-99 1046l-barIoo HEV．C 尚未发表

Ev．84 CIv2003．10603 HEV-B D0902712 EV-loo BAN2000．10500 髓v．B DQ902713

Ev-85 BANoo—10353 AV843303 BAN2000．10500 AY919484

EV．10l CIV03一1036l HEV．B AY843308

DOI：10．3760／cIIlaj．is轴．0254—6450．2009．05．027

作者单位：650022昆明，云南省疾病预防控制中心

 



主竺煎堡壅兰窒查兰塑笙!旦箜!Q鲞笙!塑竺墅!墅!璺塑!!!!!!塑!Q塑!塑!：垫：塑旦：!

常规中和试验来进行肠道病毒的鉴定旺]。2001年用分子生

物学方法鉴定了常规中和试验法无法鉴定的新型肠道病毒

EV73[3]。之后又鉴定了8个新型肠道病毒：EV74—78和

Ev89。9l⋯1。2007年Oberste等⋯又用同样的方法鉴定了

HEv-B组中的13种新型病毒：EV79—88、EV97、Evloo和

EVl01。自2001年以来，用序列分析方法已经确定了22个

新型肠道病毒型别。使肠道病毒型别增加了30％以上。另外

一些型别(EV92—96和Ev98，99)也已经确定并在肠道病毒

分类委员会登记注册，但文章尚未发表。

根据肠道病毒的生物学和分子生物学特性，目前脏V
被分为五个组别，即Pv和HEVA～D组，但最近资料表明

PV应归类于HEv-C组(表2)。

表2 HEV新分类

组别 血清型6

PV

HEv．A

HEV．B

HEVC

HEV二D

PVl—3

CⅥ址一8，lO，12，14，16；EV71，76，89—92

El_7，9，1l一2l，24～27，29_33；EV69，73～75，77，78，

93，97，98，loo，lOl

CVAl，ll，13，17，19—22，24，95，96，99

EV68。70．94

注：4整个基因组序列比较表明PV应分类为既V c组

(脏V-c)；6几个病毒型别因已重新分类或提议重新分类，已省略：
C、，A15是CVAll的一种；CvAl8是CVAl3的一种；CⅥ心3是E9的

一种；E8是E1的一种；ElO是人类呼肠弧病毒l型；E22，23分别为人

类双埃柯病毒(par∞hovims)l、2型；E28为人类鼻病毒lA；EV72为

人类甲型肝炎病毒

田炳均等m”1根据Obe体te等介绍的方法，对云南省

1997—2000年及2004年AFP监测系统中分离到的非脊灰

肠道病毒进行分子生物学鉴定，并发现了EV96、EV75、

Ev93、Ev80、Ev8l和Ev83等新型肠道病毒。新型肠道病

毒在世界的广泛分布，表明目前中国脊髓灰质炎实验室监

测系统加强对新型肠道病毒的分子生物学和流行病学研究

势在必行。
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