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  云南省存在家、野鼠两型鼠疫疫源地。已有研究证实，

两型鼠疫菌具有不同的生物学特性[1]，对人群的危险度也不

尽相同。进一步探究二者间的差异，为制定合理的防治策

略提供更多依据。蛋白质组分析是一种以双向电泳和飞行

质谱鉴定为核心技术的方法，具有高通量、重复性好以及较

敏感等优点。在鼠疫菌的蛋白质组分析中，有针对鼠疫菌

Ⅲ型分泌系统低钙反应抗原[2,3]、鼠疫菌毒力相关蛋白[4,5]、

外膜蛋白和内膜蛋白[6,7]，以及针对不同生长条件下蛋白质

组差异表达的分析[8]。本研究旨在通过对云南家、野鼠两型

鼠疫菌的比较蛋白质组分析，寻找二者之间的差异蛋白及

探讨其意义。
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