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云南省德宏州2010--2011年新报告HIV-1感染者中

新近感染比例及其影响因素
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采用BED HIV-1捕获酶联法(BED Capture EIA，BED．

CEIA)丌『区别近期感染与既往感染以估箅新近感染牢“。五

南省德宏州对2010—2011年新报告HIV感染者进行_『

BED．CEIA检测研究。

I对象与方法：研究对象为德宏州2010—2叭1年新报

告HIV感染者。采用BED—CEIA检测试剂盒(Calypte

Biomedical Corporation．Portland，USA)进行检测，实验操作

严格按照说明书进行。采用logistic回归模型对非母婴传播

途径感染的HIV感染者新近感染比例的影响凶素做多因素

分析。以SPSS 17 0软件完成统计分析：

2结果：

(1)基本情况：2010—2011年新报告HIV感染者2820

倒，以男性青壮年、已婚、农民、性传播途径感染为主(表1)。

表1 2010--2011年云南省德宏州新报告HIV感染者礼会人口学特征和感染途径

变量 。2：01慧) (删20115年25) 变量 (一201滤) (d201154225) 变量
(H2：011295)0／'1-： (n2：0111年525)

报告县(Iin 40— 222(1711 280(18 41 仞巾 351(27 11 323(21 21

瑞丽 390(30 1)453(29 7) ≥50 145(11 21 160(10 5、 高中舭109(8 4)89(5 8)

一市419(32 4)454(29 8) 婚姻 户籍
粱河 35(2 7)45(3 0) 已婚有配偶 783(60 5)867(56 9) 本地834(64 41 812(53 21

盈江 246(19 0) 298(19 5) 未婚 344(26 6)441(28 9) 外地 105(8 1) 118(7 7)

陇川 205(1 5 8) 275(I 8．0) 离异或丧偶 165(12 7) 215(14 1) 外籍 356(27 5) 595(39 0)

性别 民族 职业

男806(62 2) 1066(69 9) 汉 601(46 4) 699(45 8) 农民873(67 41 1066(69 9)

女489(37 8)459(30 1) 傣 326(25 21 382(25 03 其他422(32 6、459(30 1)

年龄哕1 景颇 269(20 8) 311(20 4) 感染途径
0～ 14(11) 20(1 3) 其他 99(8 6) 132(8 81 异性传播 977(75 41 1065(69 81

10— 31(2 4) 37(2 4) 文化程度 注射毒品 253(19 51 409(26 8)

20～450(34 71 480(31 51 文百 29I(22 51 473(31 01 母婴传播 20(1 51 28(1 8)

30～433133 4、 548(35 9) 小学 542(41 91 639(4l 9、 其他45(3 51 23“51

注：括号外数据为新报告人数。括号内数据为构成比(％1：表巾数据有缺失
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(2)新近感染比例及其影响㈧素：BED-CEIA检测2736

倒(97 0％)，其中349例(I 2．6％)检测瞰I性为新近感染者。

2010、2011年新近感染比例分别为1 3 5％(170／1258)和12 1％

(179／1478)，年度问差异无统计学崽义(z2=1 20，P=

0 274)。48例经母婴传播途径感染者中5例[104％，2010年

为200％(4／20)，2011年为3 6％(1／28)]BED—CEIA检测阳性。

多因素回归分析显示新报告HIV感染者中新近感染比

例：2010年度，陇JI『县显著高丁-瑞丽市，30～49岁纽则显著

低于15～19岁组；2011年度，盘江县显著低于瑞丽市，≥30

岁组显著低于15—19岁组，外籍显著低于本地户籍(表2)。

3，讨沦：BED、CEIA是目前围内推r^应用的估计HIV发

病率的监测技术“41。本研究采用BED．CEIA检测表明德宏

卅I新报告HIV感染者中新近感染比例于近两年无显著变化，

但在不同县市、年龄、户籍的HIV感染者中冠著不同。≥30

岁感染者中新近感染比例低于I 5～19岁者，町能与凌组感染

者和BED—CEIA阳性倒数较少有关。，本研究叶1有5例(年龄

表2 2010--2011年云南省德宏州新报告HIul感染者(不含经母婴传播途径感染者)中新近感染比例及影响因素

沣：“各变鞋『司时纳入多H素回归模型分析
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1～1l岁)经母罂传播途径感染的儿童BED—CEIA榆测阳性，

但从理论而言其检测结果应为阴性，是香为假肌|生还有待进

·步观察。
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2003年Kawahara等”从R本Mikura岛野生褐家鼠中分

离得到新埃立克体。在此之前，已有研究在荷兰蓖子硬蜱和

中国广州褐家鼠巾检测到相似的16S rRNA“3。2010年，瑞

士首次报道在1例患淋巴细胞白血病的发热患者血中检测

到米库尔新埃立克体16S rRNA基因“，之后德目2例严重发

热患者被确诊为米库尔新埃立克体感染”1。2008年在中国

浙江野生啮齿动物中也检测到米库尔新埃立克体16S rRNA

基因(GenBank登录号：HM439431)。本研究对浙江省动物

米库尔新埃立克体的自然感染状况及分子生物学特性进行

分析。

1材料与方法：

(1)调盎地点及动物标本采集：2008年在天台县丘陵低
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山田野捕获野鼠26只，其中黄毛鼠11只、礼鼠2只、黑线姬鼠

11H、褐家鼠2只。尤菌取1 cm×1 5 cm肝、脾标本；2009年

在天台县低山区农户采集放养牛尾静脉血标本3l份、放养

羊股静脉血标本13份；肝、脾和牛羊血标本均采用一198℃液

氮保存，运输：

(2)16S rRNA基冈PCR检测：采用大连宝生物公司

Universal Genomic DNA提取试剂盒提取月下、脾匀浆、牛羊血

液标本中的DNA，引物EC9：5’一TAC CTTGTTACGACT

T-3’和ECl2A：57一TGA TCC TGG CTC AGA ACG AAC

G一3 7作为巢式PCR反应的第一轮引物；Eh-outI：5‘一TTG

AGA GTT TGA TCC TGG CTC AGA ACG一3 7和Eh—out2：

5’一AGCGGAATTCCTAGTGTAGAGGTG一3’、N mF536：

5’一AAG GGC ATG TAG GCG GTT TA一3’和A R1495：

5’一CCC AAC CTT AAA TGG CTG CC一3’分别为第二轮引

物。采用宅生物公司PCR试剂，拶增程序为：第⋯轮PCR反

应，94℃4min；94℃30 s，551：30 s，72℃90 s，40个循

环。第二轮PCR反应，94℃4 rain；94℃30 s，55℃30 s，

72℃40 s，40个循环。PCR扩增产物送上海美季牛物技术

有限公司测序。

(3)统计学分析：序列通过GenBankBLAST比较分析，

并采用Mega4．0软件与GenBank已登录的国内外其他地区

的米库尔新埃立克体序列进行比对，采用邻接(NJ)法构建系

统进化树。

2结果：

(1)米库尔新埃立克体16S rRNA阳性率：26只野鼠中4

只检测到米库尔新埃市克体16S rDNA，总m一|牛率为

15 38％。其中黄毛鼠和黑线姬鼠各检出2只，阳性率为

1 8 2％(2／11)，社鼠和褐家鼠未检出。牛羊ⅡIL标本中均未检

出。4份阳性标本经Eh-outl w．Eh-out2引物进行PCR扩增．

 


